ﬁ UNIVERSIDADE ESTADUAL DE FEIRA DE SANTANA

Autorizada pelo Decreto Federal n° 77.496 de 27/04/76
Recredenciamento pelo Decreto n°17.228 de 25/11/2016

PRO-REITORIA DE PESQUISA E POS-GRADUAGAO
PPPG COORDENACAO DE INICIACAO CIENTIFICA

XXVIII SEMINARIO DE INICIACAO CIENTIFICA DA UEFS
SEMANA NACIONAL DE CIENCIA E TECNOLOGIA - 2024

Caracterizacao de progénies de meios-irmaos de Physalis ixocarpa Brot utilizando
descritores qualitativos e quantitativos

Leandro L afaiete Barreto Lima?; Jéssica Alves Dutra2; Adriana Rodrigues Passos®
1. Bolsista— FAPESB, Graduando em Agronomia, Universidade Estadual de Feira de Santana, e-mail:
leandrolafaeitel4@gmail.com
2. Participante do projeto, Doutoranda em Recursos Genéticos Vegetais, Universidade Estadual de Feira de
Santana, e-mail: jessicadutra_bio@hotmail.com
3. Orientador, DCBIO, Universidade Estadual de Feira de Santana, e-mail: arpassos@uefs.br

PALAVRAS-CHAVE: Tomate de cascara; Melhoramento genético; Divergéncia
genética.

INTRODUCAO

A Physalis ixocarpa Brot. ou popularmente conhecida como “tomate de céscara”
ou “tomatillo” (Physalis ixocarpa Brot.), é uma planta herbacea, espécie botanica nativa
do México, pertencente a familia Solanaceae que ocupa o quinto lugar das hortalicas mais
produzidas no pais (Chavira et al., 2019). Possui grande potencial econdmico nos paises
do México e na América do Sul, tendo como maior produtor mundial a Colémbia (Lima,
2009). E utilizada na culinaria por ser considerada uma hortalica no convencional, sendo
também utilizada na medicina popular para tratar amidalites, faringites e dores estomacais
(Hernandez; Yanez, 2009). No Brasil, essa espécie encontra-se, principalmente, nas
regides Norte e Nordeste como uma frutifera exética por ainda ndo terem sido realizados
estudos suficientes para a exploracédo racional da mesma (Rufato et al., 2019).

Segundo RUFATO et al. (2013), a P. ixocarpa tem como caracteristica marcante
a presenca de frutos esféricos de coloracdo verde ou verde-roxa. Os frutos, quando
maduros, possuem coloracdo que vai do amarelo, verde, ou até roxo, sendo considerada
uma planta anual (Rufato et al., 2008). Por apresentar grande potencial econémico, e por
ser produzida e comercializada em alguns paises da América do Sul e México, é utilizada
na preparacao de pratos, enriquecendo a culinaria dessas regides (Gonzalez-Hernandez et
al., 2005).

Em relacdo a sua morfologia, a P. ixocarpa Brot é uma planta herbacea, anual,
com crescimento de forma prostrada, as folhas podem ser delgadas, ovaladas ou
lanceoladas. As flores sdo abertas, solitarias, com corola monopétala, bordas amareladas,
além de serem grandes. O fruto é do tipo baga, de cor verde, podendo chegar cinco cm de
diametro, textura lisa e coberta por um célice esverdeado (Barroso, 2015).

Na selecdo de materiais superiores faz-se necessario que os individuos
selecionados reinam, a0 mesmo tempo, uma sequéncia de atributos favoraveis que lhes
confiram maior rendimento, satisfazendo as exigéncias do consumidor. Sendo assim, uma
forma de conseguir aumentar o éxito de um programa de melhoramento € a realizacao de
experimentos confidveis, a partir dos quais se consegue obter grandes volumes de dados
experimentais. E, com base na manipulacéo adequada destes dados, é possivel estimar os
parametros genéticos e interpretar os fenémenos biologicos. Entretanto, para a realizagédo



das andlises e interpretacdo dos resultados é indispensavel a utilizacdo de recursos
computacionais e aplicativos eficientes a disposicdo do cientista (Cruz, 1998). O
crescente aumento no uso de técnicas multivariadas para fins de quantificacdo dos
parametros genéticos e da divergéncia genética tem sido verificado, j& que essas analises
permitem considerar simultaneamente inimeras caracteristicas (Sudré et al., 2005).

O estudo de estimativas de parametros genéticos, como variancias, herdabilidade,
correlagbes genéticas e fenotipicas, € de suma importancia em programas de
melhoramento genético, pois influenciam diretamente na tomada de decisdes quanto a
escolha do método mais apropriado, os caracteres que devem ser selecionados em cada
etapa do programa, e também o valor que deve ser atribuido a cada carater (Rossmann,
2001).

Trabalhos de melhoramento ja vem sendo desenvolvidos pela Universidade

Estadual de Feira de Santana-BA, onde estdo depositadas progénies de meio-irméos das
espécies P. phildelphica, P. ixocarpa, variedade verde e roxa, e materiais oriundos de
coletas de P. angulata. Os acessos armazenados nestes bancos estdo sendo utilizados em
pesquisas com o objetivo de explorar o seu potencial alimenticio, medicinal, germinativo
e resisténcia a condigdes adversas do clima e solo. Estudos de pré-melhoramento, com o
intuito de conhecer o comportamento reprodutivo dessas espécies e o nivel de diversidade
genética apresentado entre 0s acessos, visando a utilizacao destes em futuros trabalhos de
melhoramento, tém sido realizados. Aliados a esses trabalhos, o programa de
melhoramento genético tem avangado, e encontra-se em fase de desenvolvimento de
populacdes fixas e segregantes com o intuito de obter progénies promissoras, visando
incrementos em substancias de interesse farmacologico, maior producédo e qualidade de
frutos. Este presente trabalho tem por objetivo caracterizar e selecionar progénies de
Physalis ixocarpa, variedade verde, utilizando descritores morfoagronémicos, com base
em parametros genéticos, visando introducdo de novos acessos ao programa de
melhoramento genético da espécie.

MATERIAL E METODOS OU METODOLOGIA

O experimento foi realizado na Unidade Experimental Horto Florestal,
pertencente a Universidade Estadual de Feira de Santana (UEFS), localizada no
municipio de Feira de Santana, no Estado da Bahia (122 16 ' 00 " 'S, 38> 58 ' 00 " 'W, 234
m de altitude e clima Aw de acordo com a classificacdo de Kdppen). As Progénies
estudadas foram geradas a partir de progénies de sementes adquiridas de lojas virtuais
credenciadas.

A populacdo estudada foi composta por sete acessos de meio-irméaos, variedade
verde, obtidas sob polinizacdo livre e compondo uma colecdo pertencente ao Horto
florestal da UEFS. A unidade experimental foi constituida por 1,0 m entre fileiras e 0,50
m entre plantas.

A semeadura dos acessos foi realizada em copos plasticos descartaveis, onde
foram colocadas de 3 a 5 sementes por copo. Ap0s a germinacao e emergéncia, cerca de
21 dias, ocorreu o transplantio para a area experimental, deixando apenas uma planta por
cova. No momento da semeadura foi realizada a adubacgdo nitrogenada, fosfatada e
potassica, com base em recomendacéo estabelecida para Physalis peruviana (ANGULO,
2000). O metddo de irrigacdo utilizado foi o manual com uso de regador. A manutengéo
da area incluiu revisdes periodicas para o controle efetivo de ervas daninhas, pragas e
doengas.

Foram avaliados seis descritores quantitativos: comprimento da lamina foliar
(CLF), em cm usando paquimetro digital, medindo o eixo longitudinal de cinco folhas ao



acaso por planta; largura da lamina foliar (LLF), em cm usando paquimetro digital,
medindo o eixo transversal de cinco folhas ao acaso por planta; longitude do entrend (LE);
em cm usando fita métrica, medindo a longitude de cinco entrenés e dividida por cinco;
teor de solidos soluvéis(TSS); eixo longitudinal do fruto(ELF) e eixo transversal do
fruto(ETF).

Foram avaliados também quatro descritores qualitativos entre binomiais e
multicategdricos: cor das manchas da corola (CMC), associando notas de 1 e 2, sendo: 1
= café; 2 = marrom; cor de calice imaturo (CCI), associando as notas de 1 a 3, sendo: 1 =
verde sem antocianina; 2 = verde com antocianina leve; 3 = verde com antocianina forte;
forma do calice (FC), associando as notas de 1 a 3, sendo: 1 = alongado; 2 = levemente
achatado; 3 = achatado.

Os dados foram submetidos a analise de varidncia, a fim de se verificar a
existéncia de variabilidade genética entre as progénies. Tambem foi feito o agrupamento
dos acessos por meio do teste de agrupamento de Tocher. Foi estimada as correlagdes
fenotipicas. Os dados foram analisados utilizando o programa computacional Genes
(Cruz, 2003).

RESULTADOS E/OU DISCUSSAO

A partir dos testes de variancia realizados por meio de tabelas ANOVA, foi observado
variancia genética significativa entre todas as seis variaveis quantitativas analisadas.

Tabela 1. Correlacdo fenotipica em descritores morfoagrondmicos em progénies de
Physalis ixocarpa

Correlacéo LLF CLF LE TSS ELF ETF
Genética

LLF 1 -0,3291 -0,6541 0,4012 -0,0605 0.0803
CLF 1 0,468 0,5963 0,6928 0,7734*
LE 1 0,026 0,4493 0,3111
TSS 1 0,7215 0,8542*
ELF 1 0,9598**
ETF 1

LLF: Largura laminar da folha; CLF: Comprimento laminar da folha; LE: longitude dos entrénos; TSS:
Solidos sollveis (TSS); ELF: eixo longitudinal do fruto (ELF); ETF: eixo transversal do fruto.

Com base na Tabela 1, foi observada correlacdo genética positiva e significativa
a 5% entre as variaveis TSS x ETF e entre CLF x ETF, também foi observado correlagédo
significativa a 1% entre as variaveis ELF x ETF. Logo, podemos evidenciar a importancia
que o comprimento laminar da folha tem sobre o tamanho do fruto, ou seja, quanto maior
a area da folha, maior a area fotossintética proporcionando frutos maiores. Outro ponto é
a correlagéo entre teor de sélidos soltveis com eixo transversal do fruto, onde podemos
citar que quando maior o fruto, maior é a quantidade de agucares, logo sendo frutos mais
apreciados no mercado.



Tabela 2. Agrupamento dos acessos pelo método Tocher

GRIOPO ACESE05
< 1= 67 5 4

< 2 > 1z

< 3 > 3

A Tabela 2 apresenta os agrupamentos dos acessos trabalhados com base no
método de Tocher, foi observado a formacao de trés grupos, sendo o grupo 1 formado
pelos acessos 6, 7, 5, 4, ja o grupo 2 formado pelos acessos 1 e 2, e por fim o grupo 3
formado pelo acesso 3.

CONSIDERACOES FINAIS

Os testes de ANOVA revelaram uma variancia genética significativa em todas as
seis variaveis quantitativas analisadas. O método de agrupamento de Tocher estabeleceu
a divisdo dos sete acessos em trés grupos distintos. Também foi observado a correlagéo
genética significativa entre a varidvel ETF e as variaveis TTS, CLF e ELF.

Os resultados obtidos se mostram promissores para a caracterizacao e selecéo de
acessos que se mostrem eficientes e vantajosos no sentido de serem incorporados ao
programa de melhoramento da espécie.
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